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Description du projet  

Dès les premiers jours du développement embryonnaire, les cellules subissent un profond 
remaniement des modifications épigénétiques, appelé reprogrammation, nécessaire pour le 
développement futur. Les modifications épigénétiques sont des groupements chimiques apposés 
sur des gènes qui permettent la régulation de l’expression de ceux-ci en les activant ou en les 
désactivant à des moments précis. Une de ces modifications, la méthylation de l’ADN, est 
particulièrement reprogrammée chez le jeune embryon. La perte temporaire des profils des 
méthylation d’ADN pendant le développement embryonnaire au niveau de certains gènes cause 
un dérèglement épigénétique héritable (i.e. erreurs épigénétiques transmises de cellule en 
cellule). Nous ignorons toujours le mécanisme qui permet à ces dérèglements épigénétiques 
héréditaires de survenir et pourquoi les régions affectées ne peuvent ré-établir leurs 
modifications épigénétiques initiales. En utilisant une stratégie novatrice d’édition de 
l’épigénome, notre objectif est de déterminer s’il est possible d’induire la restitution de ces profils 
de méthylation héritables dans des cellules embryonnaires.  
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